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Overview 

1. Examples of online database structure 
ð Example: SzGene (Schizophrenia) 

2. Inclusion and analysis of GWA studies 
ð Example: PDGene (Parkinson’s disease) 

3. Testing “Top Results” in familybased samples 
ð Example: AlzGene (Alzheimer’s disease)



“SzGene” at www.szgene.org 

“PDGene” at www.pdgene.org 

“AlzGene” at www.alzgene.org
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Stepwise inclusion of GWA studies 

1. Treat “featured” GWA genes like any other locus: 
ð Focuses on most interesting data (“featured gene” = “real gene”??) 
ð Straightforward, because genotypes are usually supplied in paper 
ü Implemented in current versions of AlzGene, SzGene, PDGene Implemented in current versions of AlzGene, SzGene, PDGene





Summary of GWA studies and display 
of “featured genes”



Sem5a gene summary page
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2. Add “negative” GWA genes to existing metaanalyses: 
ð Adds potentially valuable “unbiased” data to existing results 
ð Straightforward, if genotypes are publicly available 
ü Implemented in AlzGene, PDGene (no public data for Implemented in AlzGene, PDGene (no public data for SzGene SzGene yet) yet)



Inclusion of “nonfeatured” GWA data
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3. Systematic metaanalyses across multiple GWA studies 
ð Only on overlapping markers and if genotypes are publicly available 
ð Display only markers with “significant” metaanalysis results 
ð More challenging in terms of computation and interpretation 
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Demographics of Alzheimer’s families
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